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Os colonizadores europeus, que
chegaram nas Américas com o inicio
das navegac0es a partir do século
XV
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Como muitos paises latinos, a populacdo do Equador € resultante de
trés principais componentes continentais na sua formacao
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Populacdes de africanos
escravizados, trazidos pelos
europeus para as Ameéricas
como mao de obra forcada e
gratuita
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Como muitos paises latinos, a populacdo do Equador € resultante de
trés principais componentes continentais na sua formacao
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A interacdo entre as populac¢des dos
diferentes continentes resultou numa
populacao tri-hibrida e altamente diversa;

Em termos geograficos...

O pais possui trés eco regides continentais:

Amazonia
Andes
Costa do Pacifico

Miscigenacao diferencial da populacéo
dadas as caracteristicas do territorio.
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Populacéo tri-hibrida;

Pais altamente diverso;

O pais possui trés eco regides continentais:

Amazonia
Andes
Costa do Pacifico

Miscigenacao diferencial da populacéo
dadas as caracteristicas do territorio.
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16 milhdes de pessoas aprox. <@ tghoni
Mestizos (71.9%)
Montubios (7.4%)
Indigenas ou Indigenas Equatorianos (7%0) ,
Afro-Equatorianos (7.2%) o - I
Blancos (6.1%) i 3
Outros (0.4%)
+

14 grupos etnolinguisticos originais Nativo-
Americanos, dentre eles os falantes de
Kichua e os povos Awa, Chachi e Tsachila,
por exemplo.




“Heranca genctica paterna dos autodeclarados indigenas
equatorianos”

AUTODECLARACAO “ETNICA”

16 milhoes de pessoas aprox.

Alguns grupos mantém as tradi¢6es dos seus
pOVOS originais como vestimentas e

identidade, ainda que nao sejam falantes do

] ) : idi tnolinguistico.
Indigenas ou Indigenas Equatorianos (7%o) \dioma de seu grupo etnolinguistico

Neste estudo, 0os chamados indigenas
equatorianos sdo individuos autodeclarados
com provavel ascendéncia étnica nativo
americana. Para fins de nomenclatura, esta
denominacéo foi utilizada mesmo sabendo-se
que “indigena” possui defini¢des especificas
que podem nao ser adequadas neste cenario
especifico.




]
“Heranca genética paterna dos autodeclarados indigenas ﬂ
equatorianos”

AUTODECLARACAO “ETNICA” OBJETIVOS:

16 milhoes de pessoas aprox.  Caracterizar a composicdo genética paterna
da populacédo indigena equatoriana, usando
STRs do cromossomo Y (Y-STR) e SNPs
(Y-SNP).

Indigenas ou Indigenas Equatorianos (7%o)

 Inferir padrbes de cruzamento, também
foram  reunidos dados de AlMs
autossdmicos e as ascendéncias paternas e
biparentais foram comparadas.

O banco de dados de haplotipos Y-STR
estabelecido foi utilizado em comparagdes
com outras populacdes sul-americanas, bem
como com populacdes africanas e europeias,
e estara disponivel para fins forenses.
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Extracdo do DNA por 59 Y-SNPs analisados
método orgéanico;

@ ARLEQUIN

A Software for
Population Genetics
Data Analysis

arlequin@sc2a.unige.ch

GeneMapper® Software hiepfanchroaeige chiarlequin

Version 3.7

Esses resultados foram
constrastados com
dados previamente
obtidos dessa
populacao com 46 AlMs
autossomicos.
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A amostra das  populacGes de
autodeclarados indigenas equatorianos

apresentou alta diversidade haplotipica
(0,9951 + 0,0051).



Resultados e Discussao

A amostra das populacbes de autodeclarados
indigenas  equatorianos  apresentou  alta
diversidade haplotipica (0,9951 % 0,0051).

As distancias geneéticas de Fst par a par entre

indigenas equatorianos e dados relatados
anteriormente  sobre  mesticos e afro-
equatorianos mostraram diferencas

significativas em todas as comparagoes,
demonstrando a presenca de subestrutura no
pool génico paterno do Equador.
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No grafico MDS é possivel observar que a
amostra da populacdo dos auto-declarados
indigenas equatorianos e Mestizos eram um
pouco mais proximas, sendo que esses Ultimos
apresentaram  afinidades genéticas com
populagbes da América do Sul com
background Europeu significativo.

Apesar de saber que a autodeclaracdo ¢é
determinante para a identidade das populacoes
indigenas equatorianas, € possivel observar que
a populacdo estudada € mais miscigenada do
que o esperado.
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Y-chromosomal ancestry

Fig. 2

B EUR ENAM

Os dados Y-SNP indicam a presenca linhagens paternas
nativo americanas e europeias (Figura 2).
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Y Chromosome Haplogroups
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Os dados Y-SNP indicam a presenca de dois haplogrupos
nativo americanos e oito haplogrupos europeus (Figura
2).

Diversidade de haplotipicas dentro dos haplogrupos
Nativo-americanos (0.9929 + 0.0099) e Europeus
(0.9842 + 0.0237).




Resultados e Discussao

Y Chromosome Haplogroups

Y-chromosomal ancestr
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Os dados AIMs indicam a presenca expressiva de Indica a presenca de

mtDNA africano nessa
populacgéo, tendo em vista

gue nao foi observada
contribuicdo africana no'.

linhagens paternas europeias na amostra (Figure 2).

Por outro lado, os resultados dos AIMs mostram uma
prevaléncia de ascendéncia nativa americana (90%). As
amostras também apresentaram 7% e 3% de
componentes europeus e africanos, respectivamente.
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Y Chromosome Haplogroups

Y-chromosomal ancestr
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Os resultados do AIMs apresentaram um percentual
massivo de contribui¢do nativo-americana na populacao
dos autodeclarados indigenas equatorianos.

O contraste entre o0s resultados encontrados no
cromossomo Y e nos AlMs indicam algum padrao de
cruzamento na populacao de estudo.
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Y Chromosome Haplogroups
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O contraste entre o0s resultados encontrados no
cromossomo Y e nos AlMs indicam um viés de
cruzamento, com maior permanéncia ou contribuicao
de mulheres nativas nessa populacéo.

Assim, espera-se encontrar uma porcentagem ainda
maior de ascendéncia nativa americana no marcador de
linhagem materna (DNA mitocondrial).




Conclusoes

* A populacdo indigena equatoriana autodeclarada apresentou alta diversidade haplotipica, semelhante a
encontrada em outras populacdes equatorianas em estudos anteriores.

« Apesar da autodeclaracdo, os indigenas equatorianos tém uma contribuicdo significativa das linhagens
masculinas europeias.

» Ao contrastar as ascendéncias paterna e autossomica, estima-se uma maior ascendéncia materna nativa na
populacdo estudada. Esses resultados sdo corroborados pela historia do pais, pois a miscigenacdo entre
homem europeu e mulher indigena ocorreu na maioria das populacbes sul-americanas desde os tempos
coloniais.
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