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Propésito del viaje: El propdsito del viaje fue realizar el procesamiento y analisis de las
secuencias de ADN mitocondrial obtenidas a partir de la poblacién mestiza peruana.
Para ello se procedid a trabajar con productos de PCR de las regiones hipervariables
del ADN mitocondrial las que fueron purificadas y secuenciadas segun protocolos
estandarizados de la entidad receptora. Los resultados obtenidos fueron analizados a
través de softwares bioinformaticos para asi obtener los haplotipos y posteriormente con

esta data obtener los haplogrupos de las muestras analizadas.

Resultado/s principalles del intercambio: Se consigui6 realizar el secuenciamiento
de las muestras a partir del método estandarizado del laboratorio receptor lo que
permitira replicar dicha metodologia en el laboratorio de la entidad de procedencia
siguiendo las buenas practicas empleadas. También, se recibid la capacitacion para
analisis de las regiones hipervariables | y Il del ADN mitocondrial empleando los
softwares Sequencing Analysis y Seqscape lo que permite emplear los filtros adecuados
para asi poder indicar si una secuencia es valida o no para la obtencién del haplotipo.
Con las secuencias validas, se procedié a recibir una capacitacion en el uso de las

herramientas de la web https://empop.online/ para asi poder emplear los haplotipos

obtenidos y con ellos obtener los haplogrupos de la poblacion mestiza peruana. Como
resultado preliminar, uno de los haplogrupos mas frecuentes identificados fue el de tipo
D.



