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S H\ﬂ Resultados de ADN mitocondrial

NIVEL BASICO NIVEL AVANZADO

1.RESULTADOS EN GENERAL BUENOS,
MEJORES EN NIVEL BASICO
QUE AVANZADO

2. EL CABELLO SIGUE SIENDO PROBLEMATICO:
MAS PARTICIPACION EN MUESTRAS
INDUBITADAS QUE EN CABELLOS




o srenio Im Resultados de ADN mitocondrial

NIVEL BASICO

Tres muestras de sangre: M1, M2, M3

Muestra de epitelio bucal: M4

Muestra fluidos biologicos: M5

Muestra de cabello: M6
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i e [m Resultados de ADN mitocondrial

Cuestiones planteadas

NIVEL BASICO

1.- ¢Podria haber contribuido a M5 alguno de los donantes de M1 a M4?

2.- C¢Puede el cabello M6 pertenecer a alguno de los donantes de M1 a M4?

TORI
LABORATORIOS : 45 38

PARTICIPANTES

M. M5 y Cabello (M6)
Referencias
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Aspectos técnicos I

Resultados de ADN mitocondrial

NIVEL BASICO

PRIMERS: ENORME VARIABILIDAD

21%

32%
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D28
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Numero de ciclos

M5

6% 3% 18%

21%
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34%
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Resultados de ADN mitocondrial

Aspectos técnicos II

NIVEL BASICO

19%

30%

%y,

21% 9%

7%

2

Purificacion amplificado

OO Microcon
H Qiaquick
B Minielute
B Wizard

O Microspin
O ExoSAp-IT
B Amicon

O Fregel et al.

M Otros

Quimica secuenciacion

2%

@40%
58%

O BigDhye v1.1
B BigDye v3,1
E Rodamina

14%

2

1% 2% 5%

12%

1%

Purificacion secuenciado

B PEAC
ODYEEX

B Centrisep
O DSP

H PECI

0 Sephadex
B Otros

Programa de edicion

2%

2%
59%
16%

14%

B Sequencher
B SeqScape
OJ DNAstar

O Bioedit

O Manual

@ otros
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m Resultados de ADN mitocondrial

NIVEL BASICO

Resultados I

M1: 736 263G 309.1C 315.1C 16126C 161636 16186 T 16189C 16294 T

16390A 16519C

-23274
-2326
1639C
-2326
1639(
2327

=> incq

23249: 2636 309.1C 315.1C 16126C 161636 16186T 16189C 16294T
no r'epor'Ta 736 (edl‘ra desde 81- 370)

@MW@WM W\/\@{\;@Q
Wy M\MWM\MM

T

—

9C




E'e'hs'sf'}“a'i I m Resultados de ADN mitocondrial

Resultados IT

M2: 263G 309.1C 315.1C 16519C

NIVEL BASICO

42 |ab. resultado consensuado (93,33%)

45 LAB. —
3 lab. no resultado consensuado (6,66%)

GTCCCCANGGETEACCoC00 o NN S OET OO CNNY Y ‘

35l 370 270 S8E

- 23269: 2636 309.1C 315.1C 7506 16519C
-23288: 2636 309.1C 315.1C 16390A
En verde mutaciones de la regién codificante
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Resultados de ADN mitocondrial

NIVEL BASICO

Resultados III

M3: 736 263G 309.1C 315.1C 16126C 161636 16186T 16189C 16294T 16390A 16519C

42 lab. resultado consensuado (93,33%)

45 |LAB. —
3 lab. no resultado consensuado (6,66%)

1A819C (Errar de

- 23288: 2636 309.1C 315.1C 16126C 161636 16186 T 16189C 16294 T 16390A o
no reporta 736G (edita desde 80-392)

- 23249: 2636 309.1C 315.1C 16126C 161636 16186 T 16189C 16294T 16390A 16519¢
no reporta 736 (edita desde 81-370)
MECTTHH TEEGEG6G ~HC-GINT T EEGT/CLoCOIrRnGT AT T GROTIA —
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Resultados de ADN mitocondrial

NIVEL BASICO

Resultados IV

TP N _ SR W W W _N_ I N WA S S W_W_\

A o= o~ g p

4 o= 4

VRV ]

L O A o 4 2 o~ A4 o 4

L oL 4 A 2 A2 A PN

Y

M4

ho reporta 736G (edita desde 81 370)

TGGI{;G

G

G

23249: 152C 195C 2636 309.1C 315.1C 16093C 16224C 16311C 16318T 16319A 164636 16519C

[l T A &= e on T T &
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Resultados V

NIVEL BASICO

M5: 736 2636 309.1C 315.1C 16126C 161636 16186 T 16189C 16294T
16390A 16519C

33 lab. resultado consensuado (86,84%)

38 LAB. —
5 lab. no resultado consensuado (13,15%)

A 4
- 23229: 2636 309.1C 315.1C 16126C 161626 16186 T 16189C 16294 T 16390A 16519C
no reporta 736 (edita desde 220-420)
- 23268: 736 263G 309.1C 315.1C 16126C 161636 16186 T 16189C 16294 T 16390A
=> falta 16519C? (no indica rango de edicién HV1)
- 23269: 736 2636 309.1C 315.1C 709A 750G 15928A 16126C 161636 16186 T 16189C 16294T
16390A 16519C=> incorpora mutaciones de la region codificante
-23273: 736 263G 309.1C 315.1C 7028T 16126C 161636 16186 T 16189C 16294T 16390A 16519C
=> incorpora mutaciones de la region codificante

- 23288: 2636 309.1C 315.1C 16126C 161636 16186 T 16189C 16294T 16390A
—no reporta 736 (edita desde 80-392)
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Resultados de ADN mitocondrial

NIVEL BASICO

Resultados VI

M6: 73G 152C 195C 2636 309.1C 315.1C 16093C 16224C 16311C 16318T 16319A

164636 16519C
29 lab. resultado consensuado (76,31%)
38 LAB. —]
9 lab. no resultado consensuado (23,68%)
\/
23220, 23272: 736 152C 195C 263G 309.1C 315.1C 16093C 16224C 16311C 16318T 16319A
164636 16519C=> tiene la 16093 T => no divergencia con Anderson N
232 AR COEC TATG TATT T C G TACAT T&C
TA 23 >
a3 <0
232 16093T (‘,OR\ZEC 093C

-232 .
-232 | J-a I:‘.:: '!i- I'-_ Jlﬁ-m:'
232 F AN AR A
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NIVEL BASICO

1. M4 no puede ser excluido como donante de M6

2. Los haplotipos de M1y M3 coinciden entre si, por lo que

no se puede descartar una relacion de parentesco via materna

3. El haplotipo de M5 coincide con el de M1y M3

-4 lab observan heteroplasmia de longitud en HV2 en M6

-2 lab no analizan M5 por tratarse de una mezcla
-5 lab indican resultados no concluyentes
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NIVEL AVANZADO

Muestra de sangre: M7

Muestra de fluidos bioldgicos: M8

E Muestra de cabello: M6
Cuestiones planteadas

1.- ¢Podria haber contribuido a M7 y M8 alguno de los donantes de M1 a M4?

2.- CPuede el cabello M9 pertenecer a alguno de los donantes de M1 a M4?

LABORATORIOS
PARTICIPANTES ' - 24 31

M7 M8 M9
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Aspectos técnicos I

Resultados de ADN mitocondrial

NIVEL AVANZADO

PRIMERS: ENORME VARIABILIDAD

M7

5% 9%

5%

11%
21% 032
034
|35

27%

g25
m 28

5%
° 5% =30

16% 0 36
039
W 40

Numero de ciclos

M8

16% 4% 4%

16%

16%

40% 4%

3%

M9

3%

10%

30% 7%
7%

@25
N30
@32
W34
o35
036
W 40

40%

025
W30
032
m34
@35
036
W40




Aspectos técnicos II

Resultados de ADN mitocondrial

NIVEL AVANZADO

29%

Purificacion amplificado

25%

09%
19% 6%3‘%A)

OO Microcon
H Qiaquick
B Minielute
B Wizard

O Microspin
O ExoSAp-IT
B Amicon

O Fregel et al.

M Otros

Quimica secuenciacion

3%

55%

O BigDhye v1.1
B BigDye v3,1
E Rodamina

Purificacion secuenciado

16%

42%@ i 13%

3% 3% 23%

B PEAC
ODYEEX

B Centrisep
ODSP

B Sephadex
L Otros

Programa de edicion

19% 16%

S
3%

56%

B Sequencher
B SeqScape
OJ DNAstar

O Bioedit

O Manual

@ otros
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Resultados I

NIVEL AVANZADO

- 23224: 15435A 15508T 15526T 15611C 156396 15650C 15710T 15800C 15814T
15912T 15938del 15955T 160036

- 23228: Citocromo B (no region control)

- 23230: 736 2636 309.1C 315.1C 16069M 16126C 16163R 16186Y
16189Y 16294Y 16390R

M7 es una mezcla de M1 o M3 y otro individuo con las mutaciones
16069C y 16126C

- 23239: 15508T 15526T 15611C 156396 15650C 15710T (CytB y HVI)

- 23268: No concluyente

-23272, 23233, 23257: Canis Lupus Familiaris (CytB)
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Resultados de ADN mitocondrial

NIVEL AVANZADO

Resultados II

M4/M6:736 152C 195C 2636 309.1C 315.1C 16093C 16224C 16311C 16318T 16319A 164636 16519C

M2: 263G 309.1C 315.1C 16519C
SEMEN:73R 150Y 2636 +3091.1C/-309.1C 315.1C 456Y
+523delA/-523delA
+524delC/-524delC 533R 16069Y 16192Y 13270Y 16304Y

5 lab. resultado esperado
19 lab. no resultado esperado (91,67%)

|

23351 (edita 50-385; 16023-16421) y 23233 (73-340; 16024-16385)

73A/6 150C/T 152T/C 195T/C 2636 309.1C 315.1C 16069C/T 16093T/C 16192C/T
16224T/C 16270C/T 16304T/C 16311T/C 16318A/T 163196/ A




23217

23228

232249
23230

23231
23232

23233

23234

Resultados de ADN mitocondrial

73-340016024-16365

5024-376

16024/576

S0-220 16010-165400
17-426, 15875-16418

113-519
15024-576

73-340; 16024-163E5

16024/521

i 1E-416, 15586-16412

EI}Ed-S?E

232400

23245
23246
23248

232540

23262
23263
23268
232649

23347
#3331

16024-163635; 73-340

15024/16365 7373009
B5-320/16024-16351
15024/16365 737340

F38x0G 152T=C 195T=C 263G 309.1C 315.1C 456C=T 16069 T 16083T=C 162 24T 16270C-T
16304T=C 163117T=C

73R 152 185Y 263& 30917 315.1C 4367 16069Y 16093 162247 163047 16311Y 16318W
163190 164538 165197

730G 1507 152% 195 26346 309.1C 315.1C D523-52440-523-5224C 16069Y 16053 1602y
16224Y 16Z70Y 163047

263G 309.1C 315.1C

73R 152 185Y 163G 3058.1C 315,10 16069y 160937 L6192y 16224y 16270Y 163047 16311y
16318W 16315R

152¥ 195y 263G 308.1C 315.1C 5234 524d

F3R 150% 152 195Y 263G 309.1C 315.1C 456Y 160657 16093y 16192y 16224Y 162707 16304Y
16311Y 16318W 16319R 164630 16519

3R 150% 1527 195Y 263G 309.1C 315.1C 16069Y 16093y 16192y 16224Y 162707 16304y
16311Y 16318W 16319R

73R 150 152% 185 263G 309,17 310% 315.15 1606497 16093y 16092y 16224y 162707 163047
16311% 13318W 16319R 1654630 16519Y

73R 152% 1e0E9Y 16224 163047 16318V 1563150

F3R 150% 1527 195Y 263G 309.1C 315.1C 456Y 5330 160639Y 16093y 16192y 16224y 16270y
16304% 16311 16316W 16319F 16463R 16515V

73R 150 152% 185 2636 309.1C»309.2C 315.1C 16069Y 160937 16192Y 16224Y 16304y
16311 16318W 16319R

T3R 150% 1527 195Y 263G 16065y 16093y 16152y 162247 16270

F385G 150T/C 263G 309.00- 315.1C 161592C/T 16270T/C

3R 150% 185y 263G 309.1C 315.1C 16069 16192% 16224y 162707 16304Y 16311Y 16318
163150

16024-16537, 73-340, 438-574 263G, 300.1C, 315.1C, 165150

J0-370 y 16024-16365
35-4200; 1559516403

73340 16024-16365
15876423
HVIHY I H I

Ver =n observaciones

15021-16370,/71-350
S0-385:16023-16421

73R 263G 3049.1C 315.1C 16069y 16304Y

73R 150% 152% 193y 263G 309.1C 315.1C 160697 16093Y 16192y 16224y 16270Y 16304
16311 16318W 16319R

73R 150 152% 1957 16224Y 162707 16304 16311Y 1631E8W 16319R

263G 309.1C 376C 3695 160054 160104 16029.1T 16052T

73R 150 152Y 1935Y 2636 309.1C 315.1C 52 2delC 523d=14 333F 16069Y 16093Y (1)

73R 2634 309.1C 315.1C 5234 5244 750G 1577 2R 15E12R 138337 155456Y 16069y 160937
16192 16224 163047 16311 16316V 163190 16519Y

73 263G 309.1C 315.1C

FIAMG 150CT 152T4C 195T/C 263G 305.1C 315.1C 1606590/ T 16083T/C 161920/T 16224T/C
16270C/T 163047,C 16311T/C 163164,T 16319G/A
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Resultados III

M9: 736 2636 309.1C 315.1C 16126C 161636 16186 T 16189C 16294T
16390A 16519C

NIVEL AVANZADO

24 lab. resultado consensuado (77,41%)
ﬁ
7 lab. no resultado consensuado (22,59%)

\4

3 lab: 2636 309.1C 315.1C

-23229 indica en observaciones que obtiene el mismo haplotipo en el

- 23268: 2636 3091.1C 315.1C 16126Y 16163R 16186Y 16294Y=> falta 73R, 16390A?
y 16519C? (no indica rango de edicion de HV1)

En observaciones indica que analizan el contaminante con el resultado: 263G 309.1C _‘
315.1C
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NIVEL AVANZADO

Conclusiones

1. M2 no puede ser excluido como contaminante de M9

2. La secuencia de ADNmt obtenida del cabello coincide
con la de M1y M3, por lo que no
ho se puede descartar a M1y M3 como donantes del pelo

3. Respecto a M7: - Muestra de Canis Lupus Familiaris
- Sangre no humana

4. M8 ha sido un CAOS!II
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Gracias por vuestra atencion



