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Desatio tedrico de parentesco
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Meétodos de resolucion

Deduccion formulas de las hipotesis (Evett&Weir)
Calculo trasmision alélica relativa (AABB)

Programas especificos (familias, ...)



Evett-Welir



D38S1179

X 13/14 13/14 13/14 13/14

G(PP) G(R) G(H1) G(H2) G(M)
13/13 F(13)"2 1xF(14) 05 05 2F(13)F(14)
13/14 2F(13)F(14) 05x[F(13)+F(14)] 05 05 2F(13)F(14)
14/14 F(14)"2 1xF(13) 05 05 2F(13)F(14)
(13)F(14)
14)

13/X 2F(13)F(X) 0,5xF(14) 0,25 0,25 2F
14/X 2F(14)F(X) 0,5xF(13) 0,25 0,25 2F(13)F(

X=0,25F(13)F(14)2F(13)F(14)[F(13)+F(13)+F(14)+F(14)+0,25F(X)+0,25F(X) |
X=0,25F(13)?F(14)?[3F(13)+3F(14)+1)]

Y 13/14 13/14 13/14 13/14
G(PP) G(R) G(H1) G(H2) G(M)
13/13 F(13)"2 2F(13) (14) 05 05 2F(13)F(14)
13/14 2F(13)F(14)  2F(13)F(14) 05 05 2F(13)F(14)
14/14 F(14)"2 2F(13)F(14) 05 05 2F(13)F(14)
13/X 2F(13)F(X)  2F(13)F(14) 0,25 0,25 2F(13)F(14)
14/X 2F(14)F(X)  2F(13)F(14) 0,25 0,25 2F(13)F(14)

Y=2F(13)F(14)2F(13)F(14)0,25[F(13)?+2F(13)F(14)+F(14)>+0,5F(13)F(X)+0,5F(14)F(X)]
Y=0,5F(13)?F(14)?[F(13)+F(14)][F(13)+F(14)+1]

X/Y=IP=0,25[3F(13)+3F(14)+1)] / 0,5[F(13)+F(14)][F(13)+F(14)+1]
X/Y=IP=3F(13)+3F(14)+1 / 2[F(13)+F(14)][F(13)+F(14)+1]



D21511

° X 31/32.2 29/30 30/31 30
G(PP) G(R) G(H1) G(H2) G(M)
29/31 “2F(29)F(31)- 05xF(322 05 05  F@30)"2

®¢

Y 31/32.2 29/30 30/31 30
G(PP) G(R) G(H1) G(H2) G(M)
PP:29/31 29/31 “2F(29)F(31) 2F(31)F(822) — 05 05 F(30)"2

Y=2F(31)

X/Y=IP=0,5/2F(31)=1/4F(31)



D75820

X 10 07/10 10/11 07/11

G(PP) G(R) G(H1) G(H2) G(M)
10/10 F(10)"2 1xF(10) 05 05 2F(7)F(11)
10/X 2F(10)F(X) 0,5xF(10) 0,25 0,25 2F(7)F(11)

F(10)A2 x 0,25 x 2F(7)F(11) x [F(10)+0,25F(X)]
— F(10)22 x 0,25 x 2F(7)F(11) x [F(10)+0,25-0,25F(10)]

Y 10 07/10 10/11 07/11

G(PP) G(R) G(H1) G(H2) G(M)
. 9 10110 F(10)A2 F(10)"2 05 05 2F(7)F(11)
PP:10/% 10/X 2F(10)F(X) F(10)"2 0,25 0,25 2F(7)F(11)

F(10)A3 x 0,25 x 2F(7)F(11) x [F(10)+2 x 0,25F(X)]
F(10)3 x 0,25 x 2F(7)F(11) X [F(10)+0,5-0,5F(10)]

X/Y=IP=0,75F(10)+0,25 / F(10)[0,5F(10)+0,5]
X/Y=IP=3F(10)+1 / 2F(10)[F(10)+1]
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1 Marcador D21 |Genotipos|  PATERNDAD
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II_IEE--IIIEEIEEI_____
s | 3 [Joon9 Josooo | fH1|20 30 | Y= o0m1}
6 | 322 0094 T 00000 | |H2|30 3 | W= 3471}
7 | X 0341 00000 | W3} |
S 5 . S

9 | Posiblesgenotipos |  Probabiidades |

o PP | PP M __ H1 H2 H3 H4 |p(famila) p(relativa)[cond(29) p(29) [cond(30) p(30) [cond(31) p(31) lond(32.2
11 29/29 [ 00485 00802 1 FO  JOOOE+00 00% 1 0o [ o o [ o 0 [ O = 0 |
12 30/3 | 00802 00602 . |OOOE+00  00% O 0 | 1 0 | 0o 0 | 0 |
13 31/31 | 00052 00602 "M@ 1 |OOOE00O  00% O O | O 0 | 1 0 | O 0 |
mlm_ ~ |OOOE+0  00% ©0 0 | 0o 0 | o 0 | 1 0 | O 0 |
15 29/3 | 01081 00602 0570 JOOOE+00 00% 05 0 | 05 O | O 0 |/ O 0 | O 0 |

17 29/32 | 00434 00602 050  |OOOE+00  00% 05 0O | O O | O 0 f 05 0 | O 0 |
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19| 30/322 | 00483 0,0602  |OOOE+00  00% O O | 05 O | O O | 05 O | O 0 |
20 31/82 | 00141 00602 "O 05  |DOOE+00  00% O 0O | O 0O | 05 0O | 05 O | O 0 |
21| 29/X | 016804 00602 050  |O0O0E+00  00% 05 0O | 0 0 | O 0 | O 0 |

22 30/X | 01786 00602 | OO0CE+00  00% O 0 | 05 0 | 0 0 | 0

23 31/X | 00524 00602 "0 05  |OOOE00  00% ©0 0O | O 0 | 05 0 |

24 322/X | 00717 00602  |OOOE+00  00% ©0 0 | o0 0 | 0 0 |
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e |0 oy orse | w7 om [x o]
5 | M1 o01%7 00754 | W1 |7 10 | Y= 0088
6 | d 0000 00000 | fH2)10 11 | W= 24883
7 |_x 04985 od918 | fmW3 )} |
s - 1 Iw{ 1 o ! [ . [ | [
9 Posibles genotipos | Probabilidades ! ! r ! [ ! [ [ | | |
~ |oooE+0 ©00% 4 0 | 0 o0 [ 0o o0 | 0 0 | 0 0 |

12
0,379 0,0070  |OOOE+0O  00% O O | o0 o0 | 4 0 | O 0 | O 0 |

14  d/d | 00000 00070  |OOOE+O 00% O 0 | 0 0 | 0O 0 | 1 0 | 0 0 |
/11 | 00070  0,0070 ~ |OOOE+00  00% 05 0 | 0 0 | 05 0O | O 0 | O 0 |

—
—_

—

0,0070  |OOOE+00  ©00% 05 0O | 0 0 | O 0 | 05 0 | 0O 0 |

00070 025 025 | OOOE+00  00% O O | 05 0 | o0 0 | 065 0 | O 0 |
0,0070 ~ |OOOE+O  00% O 0O | 0 0 | 05 0O |05 0 | O 0 |
00178 0,0070  |ODOE+0O 00% 05 0O | 0 0 | O 0 | 0 0 | 05 0 |
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Resto de marcadores
proximamente en la web
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Familias

http://familias.name/
Version 2.0
Descontinuado formato libre ->Comercial

Precauciones:
Definir bien relaciones familiares e hipotesis
Suma frecuencias diferente a 1

Comprobar manualmente 3 o 4 marcadores con
configuracion diferente


http://familias.name/

Resultados (IP)

Total Labs: 45

Exacto 15 marcadores 17 labs
Exacto 14 marcadores 3 labs
Exacto <=6 marcadores 25 labs

Tolerado 10% 15 marcadores 24 labs

Tolerado 10% 14 marcadores 6 labs

Tolerado 1-13 marcadores 15 labs



ghep-isfg

Discrepancias

Las mismas que el basico

D8: PP 13 0 14 0 13/14 deducirlo como 13/14

Deducir X OK pero en Y no tiene en cuenta resto familia
Valor tolerado pero formulas aparentemente mal deducidas
X e Y bien, IP mal

Calculos con posible mutacion en D19

Hermandad H1-R y H2-R

77



Recomendaciones
para los participantes

— Usar programas o formulas
— No olvidar los calculos manuales

— Hacer calculos por duplicado
(mejor dos sistemas diferentes->validacion)

— Revisar el formulario impreso antes de confirmar
— No dejarlo todo para el ultimo dia

— En caso de errores revisar la casuistica
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